
ΔproA
ΔilvA
ΔmetA
ΔpheA
ΔargA
ΔtyrA
ΔlysA
ΔtrpC
ΔglnA
ΔhisB
ΔthrC
ΔserA
ΔcysE

A B. megaterium : E. coli B
104:106 104:104 104:105 105:105 105:106104:106

ΔproA 7.4±0.5
ΔilvA 7.3±0.1
ΔmetA 4.5±3.6
ΔpheA 3.9±1.5
ΔargA 3.4±2.7
ΔtyrA 3.1±0.5
ΔlysA 2.0±2.2
ΔtrpC 1.2±0.5
ΔglnA 1.2±0.3
ΔhisB 0.4±1.0
ΔthrC 0.2±0.5
ΔserA -0.1±0.9
ΔcysE -0.2±0.4

v

104:104 104:105 105:105 105:106

2.3±4.5 8.2±0.2 7.9±0.2 6.8±0.3
3.7±1.0 7.1±0.5 8.4±0.5 7.1±0.9
0.4±1.0 4.2±1.3 7.5±0.6 6.2±0.3
0.5±0.9 3.2±0.4 4.6±0.7 5.4±1.3
2.1±1.7 6.2±0.4 7.1±0.5 6.1±0.2
2.1±1.0 6.1±0.6 5.8±0.4 7.1±0.3
1.4±1.5 2.9±1.4 8.0±2.2 7.1±1.0
-1.1±0.2 2.1±0.7 5.8±1.2 3.3±0.4
0.6±0.7 2.1±0.1 2.9±0.4 2.1±1.2
-2.0±1.2 1.5±0.2 2.9±0.5 2.0±0.6
-0.7±0.7 1.2±0.2 2.7±0.2 1.3±1.1
-1.3±0.5 0.5±0.5 1.4±0.8 3.2±0.8
0.2±1.5 2.9±1.7 5.1±0.9 2.6±1.0


